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 در طول ترم   - ٪20 :کلاسی هايآزمون 
  مطابق برنامه امتحانات - ٪40:  آزمون پایانی

 ٪ 20 :تکالیف و فعالیت کلاسی
 ٪ ۲۰پروژه پایانی: 

بوده و لزوم دسترسی به    DNA , RNA, proteinدر جهت آشنایی دانشجویان با ساختار  مباحث این درس    هدف:  
ساختار ماکرومولکولها و اهمیت ان بررسی خواهد شد. در این درس دانشجویان با پایگاههاي داده ساختار دوم و سوم  

 ماکرومولکولها و نرم افزارهاي پیشگویی ساختار سوم آشنا خواهند شد. 
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 شرح درس  هفته

 و اهمیت ساختار   پروتئین آشنایی با اساس ساختار، و ارائه طرح درس معرفی درس اول 
 ساختار اسیدهاي نوکلئیک و معرفی پایگاه داده توالی ماکرومولکولها  دوم 
 uniprotو پایگاه داده  دوتایی توالی ژن و پروتئین  همترازي  سوم

 sequence alignmentنرم افزارهاي  چهارم 

 همترازي چندتایی و پیش بینی مناطق حفاظت شده در توالی ماکرومولکولها  پنجم 
 معرفی پایگاه داده ساختار دوم و سوم اسیدهاي نوکلئیک  ششم
 کینوکلئ  ي دهایاسو نرم افزارهاي پیش بینی ساختار دوم و سوم  معرفی سرورها هفتم 
 فولدینگ پروتئین هشتم 

 معرفی پایگاه داده ساختار دوم و سوم پروتئین  نهم
 معرفی سرورها و نرم افزارهاي پیش بینی ساختار دوم و سوم پروتئین  دهم 

 ارزیابی و بهینه سازي ساختار ماکرومولکولها  یازدهم 
 مقایسه ساختار ماکرومولکولها  دوازدهم 
 در ماکرومولکولها    انکنشیم ییشگوی و پ نیعملکرد پروتئ ینی ب  شیپ سیزدهم

 داکینگ مولکولی  چهاردهم 
 نرم افزارهاي نمایش ساختار ماکرومولکولها و محاسبات برخی ویژگیها در آنها  پانزدهم 

  بندي جمع شانزدهم 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 


